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Apesar de ter demonstrado extrema relevincia nas Ultimas décadas, a microbiologia
molecular ¢ uma area pouco abordada nos cursos de graduagdo. Visando preencher essa
lacuna na formagao dos graduandos em Medicina Veterinaria, foi criado o Grupo de Estudos
em Microbiologia Molecular (GEMM), originado durante a pandemia da COVID-19 no ano
de 2020. O objetivo foi promover discussoes de carater cientifico, voltadas a area de
microbiologia molecular, contando ainda, com eventuais participagdes de convidados
externos. O grupo recebe orientacdo das docentes do curso de Medicina Veterinaria Carolina
Kist Traesel e Paula Fonseca Finger, e conta com a participagdo de doze discentes, de
diferentes periodos da graduagdo em Medicina Veterinaria (2°, 5°, 6° e 7° semestres). Estes,
sdo responsaveis por selecionar os artigos cientificos que serdo discutidos nas reunides e criar
as apresentagdes de slides. Assim sendo, o presente trabalho objetivou analisar e expor os
conteudos abordados durante as reunides que ocorreram no ano de 2021, entre 28 de junho e
16 de setembro, focando especialmente nos microrganismos vistos, familia a qual pertencem,
0 genoma que possuem, quais espécies animais sdo acometidas e o potencial zoonotico. Para
tal, foi realizada a andlise dos artigos sugeridos pelos alunos, com aprovagdo prévia das
orientadoras. Os artigos eram semanalmente apresentados e discutidos entre o grupo. Durante
os encontros, foram abordados topicos como metodologias moleculares e técnicas
diagnésticas, além de microrganismos, que sdo o foco deste trabalho. Os dados coletados dos
estudos foram tabelados em uma planilha do Excel para facilitar a investigacao e,
posteriormente, organizados nas categorias: espécie do microrganismo, familia do agente,
espécie animal afetada e genoma dos virus. Ao todo, 10 artigos foram abordados e analisados,
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dos quais 13 virus e duas bactérias foram abordadas, sendo eles: Coronavirus Felino, virus do
género Lyssavirus, Adenovirus canino tipo 1, Brucella ceti, Virus da Gripe Aviaria, Virus da
Doenca de Newcastle, Virus do Nilo Ocidental, Herpesvirus, Lentivirus, Salmonella infantis,
Virus da Imunodeficiéncia Felina e SARS-CoV-2. Apds organizagdo e categorizagdo dos
dados foi possivel observar que entre os virus discutidos, 75% possuem genoma do tipo RNA
e 25% possuem o genoma DNA. As principais familias virais retratadas foram Coronaviridae
(25%), Adenoviridae (16,6%) e Retroviridae (16,6%), sendo que as demais contam com
somente uma apari¢do cada. A respeito das espécies acometidas pelos microorganismos, seis
microrganismos estudados sdo responsdveis por infectar espécies silvestres (Brucella ceti,
Virus do Nilo Ocidental, Adenovirus, Herpesvirus e Virus da Gripe Avidria), quatro infectam
animais domésticos (coronavirus felino, géneros Lyssavirus, Lentivirus, Salmonella), sendo
que trés destes (Virus da Doenca de Newcastle, Herpesvirus e Adenovirus), ocorrem tanto em
animais domésticos quanto silvestres, ¢ um de ocorréncia em humanos (SARS-CoV-2).
Ainda, de todos os microrganismos abordados, trés agentes possuem potencial zoondtico
(Lyssavirus, Salmonella infantis e Brucella ceti). A partir da anélise dos resultados obtidos,
foi possivel observar que a maioria dos virus estudados apresenta o genoma RNA,
demonstrando maior curiosidade dos integrantes por virus que contém esse material genético.
Virus com esse tipo de genoma como material genético possuem caracteristicas de maior
probabilidade de mutagdes, o que torna possivel a origem de variantes e problemas maiores
relacionados a sua transmissdo. Além disso, também foi possivel identificar que as espécies
mais afetadas sdo de animais silvestres ¢ que um baixo nimero dos microrganismos ja
estudados possuem cardter zoonoético (trés dos 12 virus e ambas as bactérias). Por fim,
podemos destacar a relevincia do GEMM em construir o conhecimento acerca de
microrganismos importantes em Medicina Veterindria, agregando ao conhecimento adquirido
pelos discentes durante a graduagao.
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